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2024年12月～2025年1月予定

掲載頁をご指定の場合は10%増の費用を申し受けます

掲載面 刷色 スペース 掲載料金

後付
4色 1P 220,000

ブリード版 242,000

1色
1P 132,000

1/2P 82,500
タイアップ広告
（記事広告）

4色 2P 掲載費 440,000
編集費 88,000

（10％税込）

※ 

※日程を変更する場合があります．上記は2024年12月上旬発行の場合の締切です
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目次（敬称略） 

序 

大澤 毅（東京大学）、島村徹平（東京医科歯科大学） 

  
    

１章. マルチオミクス研究：実験を始める前に考えること 
 

１. マルチオミクス研究を始める前に考えること【ウェット編】（仮題） 

大澤 毅（東京大学） 

２. マルチオミクス研究を始める前に考えること【ドライ編】（仮題） 

島村徹平（東京医科歯科大学） 

 

 

２章. 各オミクスによるデータ取得 
 

１．ゲノム・エピゲノムのデータ取得（仮題） 

永江玄太、油谷浩幸（東京大学） 

２．トランスクリプトーム(シングルセルも含む）のデータ取得（仮題） 

鈴木絢子、鈴木 穣（東京大学） 

３．Perturb-seq解析によるデータ取得（仮題） 

加藤真一郎（名古屋大学） 

４．リボソームプロファイリング（Ribo-seq）のデータ取得（仮題） 

岩崎信太郎（理化学研究所） 

５．プロテオミクスのデータ取得（仮題） 

松本雅記（新潟大学） 

６．グライコームのデータ取得（仮題） 

舘野浩章（産業技術総合研究所） 

７．メタボロームのデータ取得（仮題） 

曽我朋義（慶應義塾大学） 

８．リピドミクスのデータ取得（仮題） 

有田 誠（理化学研究所） 

 

 

３章. 各オミクスにおけるデータ解析 
 

１．ゲノム解析（仮題） 

白石友一（国立がん研究センター研究所） 

２.  エピゲノム解析（仮題） 

中戸隆一郎（東京大学） 

３. scRNA-seq解析（仮題） 

萩原 柾、大倉永也（大阪大学） 



 

 

 

４．scATAC-seq 解析（仮題） 

河口理紗（京都大学） 

５．マルチオーム解析（仮題） 

野村怜史（名古屋大学）、島村徹平（東京医科歯科大学） 

６．空間トランスクリプトーム解析（仮題） 

鈴木絢子、鈴木 穣（東京大学） 

７．Perturb-seq解析（仮題） 

廣瀬遥香、島村徹平（東京医科歯科大学） 

８. メタボローム解析（仮題） 

松田史生（大阪大学） 

９．グライコーム解析（仮題） 

未定（所属） 

１０.メタゲノム解析（仮題） 

森 宙史、黒川 顕（国立遺伝学研究所） 

 

 

４章. 各研究におけるマルチオミクス実験・解析の実例 
 

１．2型糖尿病の理解に向けたトランスオミクス解析（仮題） 

大野 聡、黒田真也（東京大学） 

２．循環器疾患のマルチオミクス（仮題） 

野村征太郎、小室一成（東京大学） 

３．生活習慣病におけるマルチオミクス解析（仮題） 

松村欣宏、米代武司、酒井寿郎（東北大学） 

４．がん微小環境のマルチオミクス解析（仮題） 

大澤 毅（東京大学） 

５．老化研究におけるマルチオミクス解析（仮題） 

新井康通（慶應義塾大学） 

６. 神経のマルチオミクス（仮題） 

七田 崇（東京医科歯科大学） 

７．ヒト腸内細菌のマルチオミクス解析（仮題） 

未定（所属） 
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